SZAKMAI SPECIFIKÁCIÓ
Génexpressziós szekvenálás


Veteménynövények transzkriptomikai vizsgálata: A vizsgálat tartalmazza a minták minőségének ellenőrzését, amely magában foglalja a koncentráció meghatározását fluorimetriás módszerrel, valamint a fragmentáltság meghatározását, ezenfelül a mRNS dúsítását, a szekvenáló könyvtárak készítését és könyvtárak szekvenálását Illumina platformon átlagosan 10 M read lefedettséggel. Ezenfelül a szolgáltatás része legyen a teljes körű bioinformatikai analízis, amely magában foglalja a minták demultiplexálását, az UMI extrakciót, a minőségi szűrést, a referencia genomra térképezést, az UMI deduplikálást, nyers count adatok előállítását, count-ok normalizálását, nyers és normalizált adatok minőségi ellenőrzését, csoportok statisztikai összehasonlítását és funkcionális elemzését.
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