Technikai leírás a teljes exom szekvenáláshoz (WES)

A WES szolgáltatásnak tartalmaznia kell az alábbiakat:
· DNS izolálás FFPE mintákból
· könyvtárkészítés Agilent vagy Twist metodikával
· QC
· szekvenálás Illumina platformon
· teljes bioinformatikai elemzés (szűrés, trimmelés, térképezés, variánshívás, annotáció, TMB analízis, teljes klinikai riport)

A WES szolgáltatás csak az alábbi paraméterekkel fogadható el:
· 2x100/150 bp paired-end futás
· 18 Gb nyers adat mintánként
· [bookmark: _GoBack]Q30 score ≥ 85%, Target Coverage @50x: > 99%
